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Zastosowanie metod wielokrotnego testowania

do znajdowania aktywnych grup genów

Rozwój technologiczny na świecie przyczynia się do rozwoju wielu dziedzin na-
uki. Pozwala na przeprowadzanie skomplikowanych eksperymentów oraz na tworze-
nie ogromnych zbiorów danych, które należy poddać odpowiedniej analizie w celu
wyciągnięcia konkretnych wniosków. Często analizy te polegają na jednoczesnej
weryfikacji wielu hipotez. Jednym z bardzo aktualnych zagadnień, w których sto-
suje się metody wielokrotnego testowania, jest problem identyfikacji genów, które
odpowiadają za pewien proces biologiczny. Geny możemy grupować w bloki, któ-
re odpowiadają konkretnej ścieżce regulacji. Naszym zadaniem jest identyfikacja
aktywnych bloków genów.

W poprzednich badaniach zaproponowaliśmy bayesowską metodę lokalizacji
genów. Rozszerzymy tę metodę na przypadek testowania bloków uwzględniając
strukturę korelacji w każdym bloku. Pokażemy również, jak zastosować metodę
Benjaminiego i Hochberga w takim przypadku oraz porównamy te metody z me-
todą Gene Set Analysis zaproponowaną przez Efrona i Tibshiraniego poprzez sy-
mulacje komputerowe.
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